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DESCUBREN QUE UN TIPO DE ARN ES ESENCIAL editar genes en el ADN. IncARNy versilacélulamoria, ~ provocarsumuerte.
EN E]_ DESARROLLO DE LAS CELU LAS Una version mas reciente  dejaba de proliferar o podia to- Ademads, en un andlisis de

1 ARN es una parte del

E genoma que hace posi-

ble la sintesis de protei-

nas, aungue no siempre, por-

que hay una parte suya que no

cumple esa funcién, pero se ha

descubierto que tiene un papel

importante en nuestras célu-

las, inclusoen el cancer y el de-
sarrollo humano.

Un estudio que publica Cell
encabezado porla Universidad
de Nueva York us6 la tecnolo-
gia CRISPR de edicion genética
para estudiar el ARN que no
codifica proteinas, al que se so-

lia identificar como “basura”,
para intentar descubrir sus
funciones.

Los genes contienen ins-
trucciones para fabricar protei-
nas, y un dogma central de la
biologia es que fluyen del ADN
al ARN y de ahia las proteinas.

Sinembargo, solo el 2% del
genoma humano codifica real-
mente proteinas; la funcion del
98% restante sigue siendo en
gran medida desconocida.

La genética quiere com-
prender qué hacen estas regio-
nes del genoma, si es que ha-

cen algo, para lo que el equipo
busco en todo el genoma para
encontrar 800 ARN no codifi-
cantesimportantes parala fun-
cion de diversas células huma-
nas de distintos tejidos.

Estos ARN no codificantes
son funcionalesy desempefian
un papel importante en nues-
tras células, incluso en el can-
cer y el desarrollo humano, se-
gtin el estudio.

El equipo usd la técnica de
edicion genética CRISPR, pero
no es su versién mas habitual,
la que usa la enzima Cas9 para

usa laenzima Cas13 para dirigir-
se con mayor precision el ARN
sinalterar los genes codificado-
res de proteinas cercanos ni
otros elementos reguladores.

6.200 PARES DE GENES
Los investigadores perfilaron
sistematicamente casi 6.200
pares de genes de ARN nocodi-
ficantes largos (IncARN) y ge-
nes codificantes de proteinas
cercanos en cinco lineas celu-
lares humanas, incluidas célu-
las derifion, leucemia y cancer
de mama.

Luego usaron CRISPR Casl3
para perturbar o eliminar cada

lerar esa intervencion, lo que
les permitio determinar sicada
IncARN eraesencial.

Alfinal se identificaron 778
IncARN esenciales para la fun-
cion celular, incluido ungrupo
central de 46 que son univer-
salmente esenciales y 732 con
funciones especificas para de-
terminados tipos de células.

El equipo también descu-
brio que los IncARN esenciales
modulan vias clave para la pro-
liferacion celular -un proceso
importante tantoen el desarro-
llo humano como en el cancer-
y quesu pérdida puede afectar
a la progresion de las célulasy

Ta

unos 9.000 tumores, los inves-
tigadores hallaron IncARN con
expresion alterada en tipos es-
pecificos de tumores y senala-
ron aquellos cuya expresion se
asociaba a una mejor o peor
supervivencia en distintos ti-
pos de cancer.

Estos ARN no codificantes
“pueden dar lugar a nuevos
biomarcadores y dianas tera-
péuticas para el tratamiento
del cancer, una oportunidad
potencial para lamedicina per-
sonalizada®, indicé uno de los
firmantes del estudio, Neville
Snajana, de la Universidad de
Nueva York.<=3
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