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EL ADN SUGIERE QUE

EL HOMO SAPIENS
DESCIENDE DE AL MENQOS
DOS ESPECIES HUMANAS
ANCESTRALES

camerince. A diferencia de lo que se creia hasta ahora, que
evolucionamos a partir de un solo linaje, una investigacion
descubrio una mezcla en la genética del humano moderno.

Efe

asta ahora, la opinion
H predominante ha sido
que el Homo sapiens
surgio de Africa hace entre
200.000 y 300.000 afos a
partir de un tinico linaje, pero
un estudio sugiere que nues-
tra especie no desciende de
una, sino de al menos dos po-
blaciones ancestrales.

Hace 1,5 millones de afios,
estas dos poblaciones humanas
se separaron y hace 300.000
afos volvieron a encontrarse.
Como resultado, una de ellas
aporté el 80% de la composi-
cién genética de los humanos
modernos y la otra el 20%.

Esta es la principal conclu-
sién de un estudio genético lide-
rado por Trevor Cousins, biolo-
go del Departamento de Gené-
tica de la Universidad de Cam-
bridge (Reino Unido), publicado
en la revista Nature Genetics.

“Durante mucho tiempo se
ha supuesto que evoluciona-
mos a partir de un tinico linaje
ancestral continuo, pero los
detalles exactos de nuestros
origenes son inciertos”, co-
mentd Cousins.

“Nuestra  investigacion
muestra indicios claros de que
nuestros origenes evolutivos

sonmascomplejos, con la par-
ticipacién de distintos grupos
que se desarrollaron por sepa-
rado durante masde unmillon
de anos y luego volvieron para
formar la especie humanamo-
derna”, afiadié el coautor Ri-
chard Durbin, también de
Cambridge.

Aungue se sabe que los
neandertales y los denisovanos
-dos especies humanas extin-
tas- se cruzaron con el Homo
sapiens hace unos 50.000
afios, el estudio sugiere que
muchoantes de esasinteraccio-
nes, hace unos 300.000 anos,
se produjo una mezcla genética
mucho mis sustancial.

Y a diferencia del ADN
neandertal, que representa
cercadel 2% del genoma delos
humanos modernos no africa-
nos, esta antigua mezcla apor-
6 hasta 10 veces esa cantidad y
se encuentra en todos los hu-
manos modernos.

UN ESTUDIO GENETICO

En lugar de extraer material ge-
nético de huesos antiguos, el
equipo sebaso en elanalisis del
ADN humanomoderno, losda-
tos procedentes del Proyecto
1000 Genomas, iniciativa mun-
dial que contiene secuencias
de ADN de poblaciones de Afri-

ca, Asia, Europa y América.

El equipo desarrollé un al-
goritmo computacional que
modela como las antiguas po-
blaciones humanas se separa-
rony posteriormente se fusio-
naron, lo probé con datos si-
mulados vy lo aplicé a datos ge-
néticos humanos reales del
Proyecto 1000 Genomas.

Elestudiono solo encontro
pruebas de estas dos poblacio-
nes ancestrales, sino que tam-
bién detect6 algunos cambios
sorprendentes que tuvieron lu-
gar después de que las dos po-
blaciones se separaran inicial-
mente.

“Inmediatamente después
de que las dos poblaciones an-
cestrales se separaran, obser-
vamos un grave cuello de bote-
llaen unade ellas, lo que sugie-
re que se redujo a un tamafio
muy pequefio antes de crecer
lentamente durante un perio-
do de un millén de anos”, ex-
plico el coautor Aylwyn Scally,
de Cambridge.

“Fsta poblacion aportaria
posteriormente alrededor del
80% del material genético de
los humanos modernos, y tam-
bién parece haber sido la po-
blacion ancestral de la que di-
vergieron neandertales y deni-
sovanos”.

Ademas, “algunos de los
genes de la poblacion que
aportd una minoria de nuestro
material genético, en particu-
lar los relacionados con la fun-
cién cerebral y el procesamien-
to neuronal, pueden haber de-
semperiado un papel crucial
en la evolucion humana”,
apunté Cousins.

‘También descubrieron que
los genes heredados de la se-
gunda poblacion solian estar
lejos de regiones del genoma
vinculadas a funciones géni-
cas, lo que apunta a un proce-
so conocido como seleccion
purificadora, en el que laselec-
cion natural elimina las muta-
ciones perjudiciales con el pa-
so del tiempo.

UN NUEVO METODO

El equipo defiende que su mé-
todo podria ayudar a transfor-
mar la forma en que los cienti-
ficos estudian la evolucion de
otras especies: “Lo que esta
quedando claro es que la idea

UNA ESPECIE ANCESTRAL COMPONE EL 80% DE LA GENETICA DEL HUMANO MODERNO ¥ LA OTRA, EL 20%.

de que las especies evolucio-
nan en linajes limpios y distin-
tos es demasiado simplista”,
subrayd Cousins.

“Es probable que el mestiza-
jey elintercambio genético ha-
yan desempenadoun papel im-
portante en la aparicion de nue-
vas especies repetidamente en
todo el reino animal”, anadio.

Las pruebas fosiles sugie-
ren que especies como Homo
erectus y Homo heidelbergen-
sis vivieron tanto en Africa co-
mo en otras regiones en este
periodo, lo que las convierte
en posibles candidatas para es-
tas poblaciones ancestrales,
aunque haran falta mas inves-
tigaciones (y quiza mas prue-
bas) para identificar qué ante-
pasados genéticos correspon-
dian a cada grupo fosil.

OPINION DE LOS EXPERTO

Para el paleogenetista del Insti-
tuto de Biologia Evolutiva (IBE)
de Barcelona, Carles Lalueza-
Fox, el estudio de Durbin, “un
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bidlogo computacional de un
prestigio enorme”, contiene
“resultados interesantes por-
que van en contra del pensa-
miento generalizado de que
nuestra especie tiene un origen
difuso, pan-africano”.

Esta idea -apunté a Efe-
“siempre me ha parecido con
un fuerte componente ideolo-
gico y con poco fundamento
cientifico. Creo que la diversi-
dad de homininos en Africaes-
taba fuertemente estructurada
geograficay genéticamente, lo
que no va en contra de que hu-
biera poblaciones con rasgos fi-
sicos y simbélicos que identifi-
camos como modernos”.

A su juicio, una derivada
del estudio seria “mirar con
nuevos ojosal registro fosil afri-
cano del altimo millén de afios
paraversi es posible identificar
estas dos pablaciones o espe-
cies ancestrales. Desafortuna-
damente es un periodo bastan-
te incompletoy si duda conten-
cioso de interpretar”.c:3




