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[TENDENCIAS]

El Homo sap

iens desciende de

al menos dos especies humanas

Estudio genético sugiere que se trata de especies que se separaron durante un millén de afios y volvieron a reunirse.

Agencia EFE

a opinién hasta ahora
kna sido que el Homo
apiens surgio de Afri-
ca hace entre 200.000 y
300.000 afios a partir de
un tunico linaje, pero un
reciente estudio refuerza
algo que ya se comenzaba
a discutir, como es la posi-
bilidad de que la especie
no descienda de una, sino
de al menos dos poblacio-
nes ancestrales.

Hace 1,5 millones de
anos, estas dos poblacio-
nes humanas se separaron
y hace 300.000 anos vol-
vieron a encontrarse. Co-
mo resultado, una aporté
el 80% de la composicion
genética de los humanos
modernosy laotra el 20%.

Esta es la principal con-
clusion de un estudio gené-
tico, liderado por Trevor
Cousins, bidlogo de la Uni-
versidad de Cambridge (Rei-
no Unido).

“Nuestra investigacion
muestra indicios claros de
que nuestros origenes
evolutivos son mas com-
plejos, con la participa-
cion de distintos grupos
que se desarrollaron por
separado durante mas de
un millén de afios y luego
volvieron para formar la
especie humana moder-
na”, afiadié el coautor, Ri-
chard Durbin, también de
Cambridge.

Aunque se sabe quelos
neandertales y los deniso-
vanos -dos especies extin-
tas-se cruzaron con el Ho-
mo sapiens hace unos
50.000 aiios, el estudio su-
giere que mucho antes de
esas interacciones, hace
unos 300.000 afios, se pro-
dujo una mezcla genética
mucho mads sustancial.

Y a diferencia del ADN
neandertal, que supone
cerca del 2% del genoma
de los humanos moder-
nos no africanos, esta anti-
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gua mezcla aportd hasta
10 veces esa cantidad y se
encuentra en todos los hu-
manos modernos.

En lugar de extraer ma-
terial genético de huesos
antiguos, el equipo se basé
en el andlisis del ADN hu-
mano moderno, los datos
procedentes del Proyecto
1000 Genomas, una inicia-
tiva mundial que contiene
secuencias de ADN de po-
blaciones de Africa, Asia,
Europay América.

El equipo desarrollo un
algoritmo computacional
llamado cobraa que mo-
dela como las antiguas po-
blaciones humanas se se-
pararon y posteriormente
se fusionaron, lo probd
con datos simulados y lo
aplico a datos genéticos
humanos reales del Pro-

yecto 1000 Genomas.

El estudio no sélo en-
contrd pruebas de estas
dos poblaciones ancestra-
les, sino que también de-
tectd algunos cambios sor-
prendentes que tuvieron
lugar después de que las
dos poblaciones se separa-
ran inicialmente.

“Inmediatamente des-
pués de que las dos pobla-
ciones ancestrales se sepa-
raran, observamos un gra-
ve cuello de botellaen una
deellas, lo que sugiere que
se redujo a un tamaino
muy pequefio antes de
crecer lentamente duran-
te un periodo de un mi-
116n de anos”, explicé el
coautor, Aylwyn Scally.

“Esta poblacion aporta-
ria posteriormente alrede-
dor del 80% del material

genético de los humanos
modernos, y también pa-
rece haber sido la pobla-
cion ancestral de la que di-
vergieron neandertales y
denisovanos”.

Ademds, “algunos de
los genes de la poblacion
que aporté una minoria de
nuestro material genético,
en particular los relaciona-
dos con la funcién cere-
bral y el procesamiento
neurcnal, pueden haber
desempenado un papel
crucial en la evolucion hu-
mana”, apunté Cousins,

También hallaron que
los genes heredados de la
segunda poblacién solian
estar lejos de regiones del
genoma vinculadas a fun-
ciones génicas, lo que
apunta a un proceso cono-
cido como seleccion puri-
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ficadora, en el que la selec-
cion natural elimina las
mutaciones perjudiciales
con el paso del tiempo.

NUEVO METODO

El equipo defiende que su
método podria ayudar a
transformar la forma en
que los cientificos estu-
dian la evolucion de otras
especies: “Lo que estd que-
dando claro es que la idea
de que las especies evolu-
cionan en linajes limpios y
distintos es simplista”,
subrayo Cousins.

“Es probable que el
mestizaje y el intercambio
genético hayan desempe-
fiado un papel importante
en la aparicion de nuevas
especies repetidamente
en todo el reino animal”,
afiadio.

Las pruebas fosiles su-
gieren que especies como
Homo erectus y Homo
heidelbergensis vivieron
tanto en Africa como en
otras regiones en este pe-
riodo, lo que las convierte
en posibles candidatas pa-
ra estas poblaciones an-
cestrales, aunque hardn
falta mds investigaciones
(v quizd mas pruebas) para
identificar qué antepasa-
dos genéticos correspon-
dian a cada grupo fosil.

Para el paleogenetista
del Instituto de Biologia
Evolutiva (IBE) de Barcelo-
na, Carles Lalueza-Fox, el
estudio de Durbin, “un
biodlogo computacional de
un prestigio enorme”,
contiene “resultados inte-
resantes porque van en
contra del pensamiento
generalizado de que nues-
tra especie tiene un origen
difuso, pan-africano”.

Esta idea, apunt6,
“siempre me ha parecido
una idea con un fuerte
componente ideologico y
con poco fundamento cien-
tifico. Personalmente creo
que la diversidad de homi-
ninos en Africa estaba fuer-
temente estructurada geo-
graficay genéticamente, lo
queno va en contra de que
hubiera poblaciones con
rasgos fisicos y simbolicos
que identificamos como
modernos”.

A su juicio, una deriva-
da del estudio seria “mirar
con nuevos 0jos al registro
fosil africano del dltimo
millén de afios para ver si
es posible identificar estas
dos poblaciones o especies
ancestrales. Desafortuna-
damente es un periodo in-
completo y si duda con-
tencioso de interpretar”.

Aunque “siempre he
pensado que la arqueolo-
giaafricana en torno ame-
dio millén de afos atrds es
clave para conocer el ori-
gen de nuestra especie”,
concluyo el experto.&



