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Entrenan una IA que
predice la actividad
interna de las células

Su utilizacién podria entregar informacién sobre como operan

enfermedades como el cancer, entre otras.

Agencia EFE

a inteligencia artifi-
L cial esta cambiando la
investigacion en los
laboratorios de biologia vy
biomedicina. Ahora, un
equipo cientifico ha logrado
crear un nuevo sistema ca-
paz de predecir el funciona-
miento interno de las célu-
las, lo que podria influir en
la comprension del cancer y
otras enfermedades.

Esta nueva inteligencia
artificial (IA) trabaja de ma-
nera semejante a los mode-
los de lenguaje, como
ChatGPT, que utilizan un
conjunto de datos de entre-
namiento para identificar
las pautas subyacentes -la
gramdtica del lenguaje y en
el nuevo caso los estados y
mecanismos celulares-, y
luego aplicaresas reglas infe-
ridas a nuevas situaciones.

Para esta ocasion, se ha en-
trando a un modelo deapren-
dizaje profundo, denomina-
do GET, con datos de mds de
1,3 millonesde células de 213
tipos obtenidas de tejido hu-

Se esta expandiendo
elmétodoa 50
millones de células y
con aplicacion a
estudios de canceres.

RAUL RABADAN
U. DE COLUMBIA

¥y -
mano sano, Detrds de esta
nueva IA hay dentificos de la
Universidad de Columbia, Fs-
tados Unidos, liderados por el
espanol Raul Rabaddn, exper-
to en biologia de sistemas y
genomica de cancer.

Los detalles de GET (siglas
en inglés de transformador
general de expresion génica)
se publicaron recientemente
en la revista Naturey, tal y
como confirma a EFE Raba-
ddn, el algoritmo es priblico,
estd a disposicion de toda la
comunidad cientifica. “Esta-
mos trabajando muy activa-
mente en la siguiente ver-
sion de GET 2.0”.

“GET es el principio, mi
grupoen Columbia esta aho-

ra expandiendo el método a
mas de 50 millones de célu-
las, y con aplicaciones en el
estudiode distintos cinceres
(tumores de cerebro, linfo-
mas, entre otros). Las aplica-
ciones son enormes”, recalca
el investigador.

Las herramientas tradi-
cionales de investigacién en
biologia son buenas para re-
velar como las células reali-
zan su trabajo o reaccionan
ante las perturbaciones, pe-
ro no pueden predecir cémo
funcionan las células o cémo
responderian ante un cam-
bio, como una mutacion
cancerigena.

“Tener la capacidad de
predecir con exactitud las ac-
tividades de una célula trans-
formaria nuestra compren-
sion de los procesos bioldgi-
cos fundamentales”, afirma
en un comunicado de Co-
lumbia el investigador, di-
rector del Programa de Ge-
nomica Matematica en la ci-
tada universidad.

En los dltimos anos, la acu-
mulacién de cantidades masi-
vas de datos de células y mo-
delos de LA potentes, como Al-

SHUTTERSTOCK

phaFold de Google o ESMFold
de Meta, disenados para reve-
lar la estructura de las protei-
nas, estan empezando a trans-
formar la biologia en una
ciencia mds predictiva.

Para avanzar en este cam-
po, Rabaddn y su equipo di-
senaron la nueva lA para

predecir qué genes estdn ac-
tivos en células concretas. Es-
ta informacion sobre la ex-
presion génica -proceso por
el que se obtienen proteinas
a partir de genes- puede indi-
carlaidentidad de la célula y
como realiza sus funciones.

“La expresion es como el

volumen de cada gen, unos
estdn apagados y otros se ex-
presan mucho; hay genes
que se expresan mucho en
una célulay pocoenotra. Lo
que GET aprende es la ‘gra-
mdtica’ de qué genes se ex-
presan en cada célula”, expli-
ca a EFE Rabadan.




