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® TECNOLOGIA

ENTRENAN UNA IA QUE

PREDICE LA ACTIVIDAD
INTERNA DE LAS CELULAS

mpacros. St utilizacion podria entregar informacion sobre como operan
enfermedades como el cancer; entre ofras.

Agencias

ainteligencia artificial es-
L td cambiando la investi-
gacion en los laborato-
rios de biologia y biomedicina.
Ahora, un equipo cientifico ha
logrado crear un nuevo sistema
capaz de predecir el funciona-
miento interno de fas células, lo
que podria influir en la com-
prension del cancer y otras en-
fermedades.

Estanueva inteligencia arti-
ficial (I1A) trabaja de manerase-
mejante a los modelos de len-
guaje, como ChatGPT, que uti-
lizan un conjunto de datos de
entrenamiento para identificar
las pautas subyacentes -la gra-
mdticadel lenguaje y en el nue-
vo caso los estados y mecanis-
mos celulares-, y luego aplicar
esas reglas inferidas a nuevas
situaciones.

PPara esta ocasion, se ha en-
trandoa un modelo de aprendi-
zaje profundo, denominado
GET, con datos de mas de 1,3 mi-
llones de células de 213 tipos ob-
tenidas de tejido humano sano.
Detras de estanueva IA hay cien-
tificos de la Universidad de Co-
lumbia, Estados Unidos, lidera-
dos por el esparol Radl Raba-
dan, experto en biologia de sis-
temas y genomica de cancer.

Los detalles de GET (siglas
eninglés de transformador ge-
neral de expresion génica) se
publicaron recientemente en
la revista Nature y, tal y como

SE BUSCA ENTENDER COMO SE IDENTIFICA LA CE

confirma a EFE Rabadan, el al-
goritmo es piblico, estd a dis-
posicion de toda la comunidad
cientifica. “Estamos trabajan-
do muy activamente en la si-
guiente versién de GET 2.0™.

“GET es el principio, migru-
poen Columbia esta ahora ex-
pandiendo el método a mas de
50 millones de células, y con
aplicaciones enel estudio de dis-
tintos canceres (tumores de ce-
rebro, linfomas, entreotros). Las
aplicaciones son enormes”, re-
calca el investigador.

Las herramientas tradicio-
nales de investigacion en biolo-
gia sonbuenas pararevelar co-
mo las células realizan su tra-
bajo o reaccionan ante las per-
turbaciones, pero no pueden
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LULAY DE QUE MANERA REALIZA DIVERSAS FUNCIONES.

predecir como funcionan las
células o como responderian
ante un cambio, COMo una mu-
tacion cancerigena.

“Tener lacapacidad de pre-
decir con exactitud las activi-
dades de una célula transfor-
maria nuestra comprension de
los procesos bioldgicos funda-
mentales”, afirma enun comu-
nicado de Columbia el investi-
gador, director del Programa
de Genomica Matematicaen la
citada universidad.

En los tltimos afios, laacu-
mulacion de cantidades masivas
dedatos decélulasy modelos de
IA potentes, como AlphaFoldde
Google 0 ESMFold de Meta, dise-
fiados pararevelar la estructura
delasproteinas, estin empezan-
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doa transformar la biologia en
una ciencia mas predictiva.

Paraavanzar en estecampo,
Rabadan y su equipo disefiaron
lanueva IApara predecir qué ge-
nes estan activos en células con-
cretas. Estainformacion sobre la
expresion génica-proceso porel
queseobtienen proteinas a par-
tir de genes- puede indicar la
identidad de la célula y como
realiza sus funciones.

“La expresion es como el
volumen de cada gen, unos es-
tin apagados y otros se expre-
san mucho; hay genes que se ex-
presan mucho en una célula y
poco en otra. Lo que GET
aprende esla ‘gramatica’ de qué
genes se expresan en cada célu-
Ia*, explicaa EFE Rabadan. <3



